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   产品质量检验报告书（CoA） 

 

一、 产品信息 

 

品 名： KeyTec® CDK2/CycE1, N-GST/N-GST 

货  号： P1HI0019S/P1HI0019L 规 格： 10 μg/ 100 μg 

批    号： K130202012 存 储 条 件： -80 ℃ 

保 质 期 限： 自签收之日起，1 年内保证产品质量（在存储条件下保存，避免反复冻融） 

二、 产品描述 

KeyTec® CDK2/CycE1, N-GST/N-GST 重组蛋白中 CDK2 和 CycE1 的 N 端均连接了 GST 标

签及 TEV 酶切位点，使用 GST 亲和层析纯化并通过 SEC 色谱分析蛋白聚合状态。SEC-HPLC 结果

显示 CDK2/CycE1 蛋白在溶液中为多聚体。经过 ADP-Glo 方法的验证，该批次 CDK2/CycE1 蛋白

具有很高的酶活性。 

 

三、 物理特性 

 

氨 基 酸 序 列: Uniprot: CDK2: P24941,M1-L298(end); CycE1: P24864,M1-A410(end) 

标 签： CDK2: N-terminal GST tag; CycE1: N-terminal GST tag 

分 子 量： CDK2: 60.5 kDa; CycE1: 73.7 kDa 

种 属： Human 

表 达 细 胞： Sf9 

蛋 白 浓 度： 1.3 mg/mL by OD280 

纯 度： > 95% by SDS-PAGE 

形 态： Liquid 

缓 冲 液： 50 mM Tris, 150 mM NaCl, 10 mM Reduced Glu, 10% glycerol, pH 8.0 

https://www.uniprot.org/uniprotkb/P24941/entry
https://www.uniprot.org/uniprotkb/P24864/entry
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四、 质控结果 

 

A：SDS-PAGE B：SEC-HPLC 

C: CDK2/CycE1 酶活验证 

CDK2/CycE1 经过 ADP-Glo 方法验证显示酶活很高。将 CDK2/CycE1 蛋白、ATP、底物在 25 ℃ 孵育 60 

min，然后加入 ADP-Glo 试剂并使用酶标仪的化学发光模块读取发光信号。 
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五、 氨基酸序列 

 

CDK2/CycE1 序列 

Green: GST; Red: TEV; Black: CDK2 

1 M S P I L G Y W K I K G L V Q P T R L L L E Y L E E K Y E E H LY E R D E G D K W R N K K F E LG L E F P N L P Y Y I D 60 

61 G D V K L T Q S M A I I R Y I A D K H N MLGGCPK ERA E I S M L E G A V L D I R Y G V S R I A Y S K D F E TL KV 120 

121 D F L S K L P E M L K M F E D R L C H K TYLNGDHVTH P D F M LY D A L D V V LY M D P M C L DA FP KLVC F K 180 

181 K R I E A I P Q I D K Y L K S S K Y I A WPLQGWQATF G G G D H P P K S D E N LY F Q G S M E NFQKVEK IGE 240 

241 G T Y G V V Y K A R N K L T G E V V A L K K I R L D T E T E G V P S T A I R E I S L L K E L N H P N I V K L L D V I H T 300 

301 E N K L Y L V F E F L H Q D L K K F M D A S A L T G I P L P L I K S Y L F Q L L Q G L A F C HS H R VLHRDLKPQN 360 

361 L L I N T E G A I K L A D F G L A R A F G V P V RT Y T H E V V T L W Y R A P E I L L G C K Y Y S T AV D I W S LG C I 420 

421 F A E M V T R R A L F P G D S E I D Q L F R I F R T L G T P D E V V W P G V T S M P DY K P S F P K WARQDFSKVV 480 

481 P P L D E D G R S L L S Q M L H Y D P N K R I S A K A A L A H P F F Q D V T K P VPHLRL  540 

Green: GST; Red: TEV; Black: CycE1 

1 M S P I L G Y W K I K G L V Q P T R L L L E Y L E E K Y E E H LY E R D E G D K W R N K K F E LG L E F P N L P Y Y I D 60 

61 G D V K L T Q S M A I I R Y I A D K H N MLGGCPK ERA E I S M L E G A V L D I R Y G V S R I A Y S K D F E TL KV 120 

121 D F L S K L P E M L K M F E D R L C H K TYLNGDHVTH P D F M LY D A L D V V LY M D P M C L DA FP KLVC F K 180 

181 K R I E A I P Q I D K Y L K S S K Y I A WPLQGWQATF G G G D H P P K S D E N LY F Q G S M P RERRERDAKE 240 

241 R D T M K E D G G A E F S A R S R K R K A NVTV F LQ D P D E E M A K I D R T ARDQCGSQPW DNNAVCADPC 300 

301 S L I P T P D K E D D D R V Y P N S T C K P R I I A P S R G S P L P V L S W A N R E E V W K I M L N KEKTYLRDQH 360 

361 F L E Q H P L L Q P K M R A I L L D W L M E VC E VY K L H R E T F Y L A Q D F F D RY M ATQ E N V V K T L LQ L I G 420 

421 I S S L F I A A K L E E I Y P P K L H Q F AY V T D G A C S G D E I L T M E L M I M K A L K W R L S P LT IVSW L NV 480 

481 Y M Q V AY L N D L H E V L L P Q Y P Q Q I F I Q I A E L L D L C V L D V D C L E F P Y G I L A A S A LY H F S S S E L 540 

541 M Q K V S G YQ W C D I E N C V K W M V P F A M V I R E T G S S K L K H F R G V A D E DA H N I QT HRDSLDLLDK 600 

601 A R A K K A M L S E Q N R A S P L P S G L LT P P Q S G K K QSSGPEMA   660 

 

 

 


